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PDTS N2 2192/17 — “Aplicacion de plataforma en secuenciacion de nueva generacion del ADN
como evidencia forense para la identificacion humana en el sistema judicial argentino”

Becas ofrecidas: UNA (1) Beca Interna Postdoctoral para cada perfil.

Fecha de recepcion de las solicitudes: Hasta el 30/12/2017
Perfil 1 :

Analistade ADN como evidenciaforenseaplicando NGS

Objetivos:

- Desarrolloy optimizacién de bibliotecas gendmicas y de amplicones target especificos desde ADN proveniente de
diferentes fuentes bioldgicas para obtener secuencias mediante Next Generation Sequencing (NGS).

- Optimizarlaobtenciény producciéon de bibliotecas de material genético informativo de diferentes tipo de muestras
bioldgicas en origen, calidad y cantidad segun el material generalmente empleado en casuistica genética forense.
- Utilizarel poderdiscriminatorio superioralas técnicas actualmente utilizadas por el laboratorio del STJER en casos
de diseccidn de perfiles genéticos mezclados, ADN degradado o escaso, y de filiacién materna; asimismo, asistir en la
creacién de una base de datos de secuencias mitocondriales de Entre Rios.

El trabajo del becario consistird en desarrollary ponera punto e incrementar la eficiencia del proceso de obtencién
de secuencias informativas de identidad por medio de la plataforma de NGS MiSegq, Illumina para creacion de base
de datos forenses y comparacién en casuistica forense.

Ejemplo de actividades especificamente de transferencia:

El becario desarrollard puestaa punto de técnicas de caracterizacién de secuencias de ADN (Shorttandem repeats
(STR), SNP, y D-Loop) en material de referencia y forense, debera interpretar los resultados, escribir reporte y
preparartestimonios de estanuevatecnologia paraserinterpretadaporabogados, jueces y personal de la justicia
en la corte.

| Requisitos especificos:

Excluyentes:

e buenconocimientoy manejodeinglés,

e excelente manejo de condiciones de bioseguridad nivel 2y de esterilidad, y sabertrabajaren condiciones de
Quality Assurance/Quality Control (QA/AC).

e experienciaenel manejo de secuenciaciénal menos EC.

e conocimientos de Genéticay Gendmica (microarrays, plataformas de Real Time PCR, células, ADN, ARN,
proteinas, genoma, transcriptoma, etc.).

Preferentes: (al menos 3 de estas capacidades)
e conocimiento de Biologia/uso de ADN en Forense,

e familiaridad contécnicas de screening, extraccion de ADN, cuantificacion, amplificacién y tipificacion de
ADN,

e conocimiento de técnicas de bioquimica, ADN recombinante, y genética molecular, areas del conocimiento
gue permitentenerunacomprension de losfundamentos del analisisdel ADN en forense,
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e experienciaenelusode plataformasde NGS,

e conocimientoyexperienciaen optimizaciones de diferentes tipos de PCR, y uso de bibliotecas gendmicas,
e andlisis estadistico de datos masivos,

o fuerteinterésen Genéticade poblacionesygendmica.

e Tenerinterésyfacilidad para presentartestimonio peritoenlacorte.

Los candidatos deberan poseer titulo de Dr. en Ciencias Naturales, Exactas, Ciencias Bioldgicas o carreras afines
(Bioquimica, Genética, Quimica, Biotecnologia, Biologia).

Perfil 2 :

Profesional de las ciencias de lacomputaciény bioinformatica parael tratamiento de informacién proveniente de
NGS enforense.

Objetivos:

- Desarrollo de métodos (software) y analisis de datos de secuencias obtenidas mediante Next Generation
Sequencing (NGS).

El trabajo del becario consistird en desarrollar y poner a punto e incrementar la eficiencia del proceso de
desarrollo de nuevas bases de datosy alineacion de secuencias producto de proyectos de secuenciacion de indole
forense producidos mediante las tecnologias de secuenciacion NGS de plataforma Illumina y asistir en la creacién
de una base de datos de secuencias mitocondriales y de SNPs, STR de Entre Rios.

Requisitos especificos:

Excluyentes:

e buenconocimientoy manejodeinglés,

e excelente manejo del entorno Unix/Linux,

e experienciaenal menosunlenguaje de programacion scripting (Perl, Python, Ruby, etc.),

e conocimientos de Biologiay Genética (células, ADN, ARN, proteinas, genoma, transcriptoma, etc.).
Preferentes:

e conocimientodellenguajefuncional R,

e andlisis estadistico de datos masivos y/o genética de poblaciones aplicada al anélisis del ADN en forense,

e fuerteinterésen Genéticade poblaciones, gendmicay Metaboldmica.
Los candidatos deberan poseer titulo de Dr. En Ciencias de la Computacidn, Bioinformatica, Ciencias Bioldgicas o
carreras afines (Fisica, Quimica, Matematica).

Caracteristicas generales de la beca:

Las bases generales de laconvocatoriase encuentran publicadas aqui

Directoresy Lugar de desarrollo de la beca:

Directorde beca: Dra. Verdnica Martinez Marignac.-
Lugar de trabajo: Centro de Investigaciones Cientificas y de Transferencia Tecnoldgica a la Produccién —CICYTTP


http://web.conicet.gov.ar/documents/16279/3287895/BASES+POSDOCTORAL+PDTS-CIN.pdf
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(CONICET, UADER, y Provincia de Entre Rios) Diamante, Entre Rios.

Presentacion:

Los interesados deberdn contactarse por mail a la Dra. Verdnica Martinez Marignac (veromm99@gmail.com) para
solicitarunaentrevista. Las propuestas de candidatos seran elevadas porlaDra. Martinez Marignac al CONICET.

Evaluacion de los candidatos y otorgamiento de la beca:

Se verificard que los postulantes propuestos cumplan con los requisitos reglamentarios establecidos en
las bases de la convocatoria. Las solicitudes que no cumplan con alguno de ellos, seran rechazadas.

Las solicitudes aceptadas serdn evaluadas académicamente por la Comision Asesora de Desarrollo
Tecnoldgico y Social de CONICET y luego el Directorio resolverd el otorgamiento o denegatoria del pedido de
beca.
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